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 .اضافه کردن ارکید نویسنده مسئول الزامی است

 

Abstract 

The oak defoliator wasp, Periclista pilosa (Hymenoptera: Tenthredinidae), is a significant pest 

of oak forests in the Zagros region of Iran, causing widespread outbreaks and severe damage in 

recent years. Building on the initial identification of this species using COI gene sequences, two 

new sequences with BOLD Process IDs UZINS072-22 and UZINS266-23 were analyzed 

phylogenetically through the BOLD system. The results revealed 99.07% identity between these 

new sequences, our previous sequence (MG199215), and reference sequences of P. pilosa. 

Morphological examination of the larvae also showed complete agreement with the diagnostic 

features described for this species. Although attempts to rear the larvae to the adult stage were 

unsuccessful, the combined molecular and morphological evidence confirms the accurate 

identification of the species. This study constitutes the first confirmed record of P. pilosa in 

Iran. 
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 یادداشت علمی

  Periclista pilosa (Hymenoptera: Tenthredinidae)تأیید حضور 

 BOLD سیستم های مولکولیدر ایران با استفاده از داده
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 چکیده

های اخیر موجب های بلوط در نواحی زاگرس ایران است که در سال، یکی از آفات مهم جنگل.Periclista spزنبور برگخوار بلوط، 
از  استفاده، در این مطالعه با  COIژنای شده است. در ادامه شناسایی اولیه این گونه براساس توالی گسترده هایتخسارطغیان و 

. نتایج نشان داد که این شدندتحلیل تبارزایی  UZINS266-23و  UZINS072-22های فرایند ، دو توالی جدید با شناسهBOLD پایگاه
شباهت(  %100دارای تطابق کامل ) Periclista pilosaهای مرجع گونه و با توالی (MG199215) ما دو توالی با توالی مطالعه پیشین

شده برای این گونه بود. هرچند پرورش های توصیفدهنده شباهت کامل با ویژگیشناسی لاروها نیز نشانهای ریختهستند. بررسی
کند. این شناسی، شناسایی دقیق گونه را تأیید میاهد مولکولی و ریختآمیز نبود، اما ترکیب شوها تا مرحله بالغ موفقیتنمونه

 .رودشمار میدر ایران به P. pilosaمطالعه نخستین گزارش مستند از حضور 

 
 ، زاگرسBOLD ،COI، شناسایی مولکولی، برگخوار بلوط، Periclista pilosa: کلیدی هایهواژ

 

های اخیر طغیان زنبور برگخوار بلوط در سالدر 
ویژه استان لرستان، موجب خسارت های غرب ایران، بهجنگل

 Quercus infectoriaهای بومی مانند قابل توجهی به گونه
و همکاران  Tavakoli شده است. در مقاله منتشرشده توسط

 Periclistaس حضور یک گونه ناشناخته از جن (2018)
شناسایی اولیه به  COI و با استفاده از توالی ژنگردید گزارش 

سطح جنس انجام شد. با توجه به اهمیت شناخت دقیق 
تکمیلی های مهاجم در مدیریت آفات جنگلی، این مطالعه گونه

 های مولکولی پایگاهبا هدف تعیین دقیق گونه با استفاده از داده

BOLD  دو نمونه لارو  .شناسی انجام شدو شواهد ریخت
آنها    DNAآوری وایران جمع برگخوار بلوط از استان لرستان

برای هر دو نمونه تعیین و در  COI استخراج گردید. توالی ژن
سپس درخت تبارزایی با استفاده از بررسی شد.   BOLDپایگاه

( توسط بسته Bayesian inferenceبیزین ) روش استنباط

. (1)شکل  ساخته شد 10.5vنسخه  BEAST Xی افزارنرم
های مورد استفاده در ترسیم درخت یاطلاعات مربوط به توال

های همچنین، ویژگیآورده شده است.  1تبارزایی در جدول 
 های لاروی با منابع معتبر مقایسه گردیدشناسی نمونهریخت

نشان   BOLDها درنتایج حاصل از مقایسه توالی(. 2)تصویر 
 BOLD) ندیفرا یهاداد که هر دو نمونه با توالی مرجع شناسه

s IDProces) 22-072UZINS  266-23وUZINS  گونه
Periclista pilosa  تطابق کامل( دارندidentity 100% .)

در موزه تاریخ طبیعی های مربوط به این دو توالی نمونه
National Slovak ) اسلواکی، زیرمجموعه موزه ملی اسلواکی

Museum History Natural, Museum )ثبت و نگهداری 
کنار  های ایران دردر درخت تبارزایی، توالیشوند. می

بندی دقیق قرار گرفتند و خوشه P. pilosaمرجع  هایتوالی
شناختی کامل آنهاست. مطالعات دهنده وابستگی گونهنشان
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ای تأکید ای بالا در نواحی مدیترانهاخیر نیز بر تنوع گونه
 تقرار گرفته اس albida در گروه P. pilosaاند و گونه داشته

(2002Pesarini & Turrisi,  .)های ژنتیکی، افزون بر داده
های شناسی نیز تطابق کامل بین ویژگیهای ریختبررسی

 .Pشده برای های توصیفلاروهای مورد بررسی با ویژگی

pilosa مشاهده  2گونه که در شکل . همان(2)شکل  نشان داد
جفت پای کاذب و سه  8دارای ، ی سبز رنگلاروها شود،می

مشخص  خارمانند دائای و زوبدنی استوانهای، جفت پای سینه
های متمایزکننده ردیفی هستند که از ویژگی کوتاه و منشعب

برای  Henri Chevin. شوندمحسوب می P. pilosaگونه 
را از فرانسه توصیف کرد. این  P. pilosaبار گونه نخستین

های شناسی دقیق )ویژگیتوصیف براساس بررسی ریخت
، ساختار سر، بندهای شکمی و اندام جنسی( و زوائدرنگ، 

 P. albipennisو  P. albidaهای مشابه مانند تمایز آن با گونه
های شده در نمونهشناسی مشاهدههای ریختویژگی. انجام شد

و ساختار  pilosity گ عمومی بدن، الگویایرانی، ازجمله رن
 P. pilosaبرای Chevin (1971 ) بندهای شکمی، با توصیف

شناسی، های ژنتیکی و ریختترکیب دادهد. مطابقت دار
های دشوار و فاقد ای قوی برای شناسایی دقیق گونهپشتوانه

لعه نه تنها شناسایی سازد. نتایج این مطانمونه بالغ فراهم می
گر دهد که آفت طغیانکند، بلکه نشان میاولیه را تأیید می

 P. pilosaبرگخوار بلوط در منطقه مورد بررسی به گونه 
تعلق دارد. شناسایی این گونه برای نخستین بار در ایران، 

های کنترل زیستی و مدیریت اهمیت بالایی در طراحی برنامه
هایی از تعامل این گونه گزارش. دارد های زاگرسپایدار جنگل

تواند می( wasps Perilissine) با زنبورهای پارازیت در هلند
های زاگرس های کنترل زیستی در جنگلدر طراحی برنامه

(.  ,2020Zwakhals & Blommers) مورد توجه قرار گیرد
های مولکولی و شواهد این مطالعه با استفاده از داده

را در ایران تأیید  P. pilosaشناسی، حضور قطعی گونه ریخت
های بیشتری در سایر شود بررسیپیشنهاد میبنابراین، کند. می

مناطق زاگرس برای تعیین پراکنش جغرافیایی این گونه انجام 
 .شود

 

 )جدول کوتاه شد، یادداشت علمی همین تعداد کفایت میکند( های مورد مطالعهتوالیاطلاعات مربوط به  -1جدول 
  Table 1. Summary of the sequence data used in this study 

Country Species name GenBank accession number BOLD process ID 
Slovakia Periclista albida  UZINS265-23 

Slovakia Periclista albipennis  UZINS264-23 

Greece Periclista albiventris KC975219 BASYM459-11 

Netherlands Periclista analis KC974832 BASYM470-11 

Portugal Periclista andrei KF642638 BASYM2889-13 

Greece Periclista cretica  BASYM3030-13 

United States Periclista diluta  FRLAR041-18 

Cyprus Periclista eurydice KC975570 BASYM1201-11 

United States Periclista inaequidens KF642798 BASYM2891-13 

Germany Periclista lineolata (1) KC972957 FBSYB739-11 

Finland Periclista lineolata (2) MZ659341 FISYO2978-8 

Greece Periclista lineolata (6) KC972814 BASYM1835-11 

United States Periclista major  FRLAR760-18 

United States Periclista marginicollis  FRLAR098-18 

United States Periclista media   FRLAR755-18 

Greece Periclista osellai KF642879 BASYM2726-13 

Slovakia Periclista pilosa  UZINS266-23 

Slovakia Periclista pilosa  UZINS072-22 

Iran Periclista pilosa MG199215 GBAH29404-19 

United Kingdom Periclista pubescens  BLUTI7790-22 

France Periclista rufiventris KC974901 BASYM1329-11 



 203   1، شماره 23، جلد ت جنگلها و مراتع ایرانتحقیقات حمایت و حفاظ نشریه علمی  

 
 

 یبا شماره دسترس رانیا یتوال ن؛یزیو استنباط ب BEASTافزار ؛ نرمCOIبر اساس ژن  Periclista یهاگونه ییدرخت تبارزا -1شکل 

GenBank ندیبا شناسه فرا یاسلواک یو دو توال BOLDگرید یهاها شامل گونهتاکسون ری؛ سا Periclista هایهمراه با تعداد توال 

 Posterior ریصورت پررنگ؛ مقادبه رانیا ی؛ توالPericlista pilosaمثلث سبز  ،یسه توال املمطالعه ش نی(؛ کلاد ا1)جدول 

ityprobabil اعداد کنار نام علمی گونه ها مطابق با جدول اصلاح شود ( ها.در گره( 
Figure 1. Phylogenetic tree of Periclista species based on COI gene sequences, inferred using BEAST software 

and Bayesian analysis. The Iranian sequence (with GenBank accession number) and two Slovakian sequences 

(with BOLD process IDs) are shown. Other taxa represent additional Periclista species with the number of 

sequences indicated (see Table 1). The clade from this study includes three sequences, with Periclista pilosa 

marked by a green triangle. The Iranian sequence is highlighted in bold. Posterior probability values are shown 

at the nodes. 



 

 
، استان لرستان، Quercus infectoriaاز  شدهیآور؛ جمعPericlista pilosa (Hymenoptera: Tenthredinidae)لارو  -2 شکل

 .زبانیپوسته تنه م ی: لارو در حال حرکت رونییپا ه؛یبالا: لارو در حال تغذ ران؛یا

Figure 2. Larva of Periclista pilosa (Hymenoptera: Tenthredinidae) collected from Quercus infectoria, Lorestan 

Province, Iran. Top: feeding larva; Bottom: larva moving on host bark. 
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